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Témacim: A stabil masodlagos szerkezettel rendelkez6 DNS szakaszok replikacidjanak vizsgalata

A kutatasi téma leirasa: A human genom jelentds részét alkotjak olyan DNS szekvencidk, amelyek egyes szall
formaban stabil masodlagos szerkezetet képesek felvenni, igy képesek a replikéaciot blokkolni. Palyazatunkban két
specidlis struktdrara fokuszalunk: a G quadruplexekre (G4) és a trinukleotid repeat-ek (TNR) altal formalt hurkokra.
E szekvencidk masolasa egyrészt kihivas a sejt szamara, masrészt elengedhetetlen, specialis funkcidjuk
megbrzése miatt, mivel a G4 struktiraknak fontos szabalyozé szereplk van a kromoszémavégek védelmében
(telomer), a génexpresszid szabalyozasaban ftranszkripcios vagy transzlaciés represszibval és a
kromoszomakondenzacié meghatarozasaban. Ezenfelil a TNR hosszanak novekedése felelés mintegy 40
klilénbdzd neurodegenerativ betegség kialakulasaért, mig a G4 struktira megsziinése lehet az onkogén aktivacio
a potencidlis G4 szerkezetet felvenni képes szekvenciék. A f kérdés, amelyre valaszt keresink az az, hogy hogyan
alakulnak ki ezek a betegségeket okozé replikaciés hibék. A replikativ DNS polimerazok egyedil nem képesek
megklzdeni e szekvenciak masolasaval, ezért ehhez sz&mos fehérje segitségét kell igénybe venniik. Bar tdbb
fehérjérél kimutattak, hogy szerepe lehet e struktirak masolasaban, az alig ismert, hogy hogyan hatnak a DNS
polimerazok miikddésére. Ezért munkank soran szeretnénk in vitro létrehozni e struktirak replikacidjanak modelljét
DNS szubsztérok és tisztitott fehérjék segitségével, mellyel megvizsgalhatjuk, hogy a kilénbézd fehérjék hogyan

hatnak a polimerazok miikodésére, hogyan biztositjak a blokkold szekvenciak pontos masolasat.



