Folyamatban levé Ph.D. munkak

1.

Témavezetd: Haracska Lajos

Doktori Iskola: SZTE TTIK Biolégia Doktori Iskola

Ph.D. hallgaté: Takacs Bertalan Vilmos

Témacim: Bioinformatikai fejlesztés Ujgeneracios szekvenélasi adatok kiértékeléséhez

A kutatasi téma leirdsa: A bioldgiai kutatasok egyik legrohamosabban fejl6dd terlilete az ujgeneracios
szekvendlasi eljarasok (NGS). Ezek az eljarasok képesek kéltséghatékony modon jelentés mennyiségii genomikai
adat el6allitasara. Bar az altalanos bioniformatikai médszerek mar lefektetésre kerliltek, azonban ezek adaptalasa
a kilénbdz6 mintaelékészitési eljarasokhoz tovabbi és Uj fejlesztéseket igényel. llyen példaul az egyedi molekularis
sz&mlalok hasznélatanak bevezetése, amellyel a mintaelékészités soran minden eredeti DNS darab egy teljesen
egyedi szamléléval kerll kapcsolatba, igy a késébbiekben ezek pontos azonositaséval az eredeti
templatmennyiség, fliggetlenil a késdbbi amplifikacios [épésektél, pontosan szamolhatdva valik, és segitségtikkel
csOkkenthetbk a konyvtarkészités soran fellépd hibak. A meghirdetett téma soran lehetdség nyilik fejlesztések
bevezetésére és kidolgozasara minden jelenleg NGS-sel vizsgalt mddszerrel kapcsolatban (ChIP-Seq, RNA seq,

Metagenom, egysejt technikak).

2.

Témavezet6: Haracska Lajos

Doktori Iskola: SZTE TTIK Bioldgia Doktori Iskola
Ph.D. hallgaté: Gaurav Sharma

Témacim: DNS-hibajavitasi folyamatok vizsgalata

A kutatasi téma leirasa: Ismert, hogy a genom stabilitdsanak fenntartasaban fontos szerepet jatszanak a DNS-
hibajavito Utvonalak, illetve gének. Az e gének miikodésében bekovetkez4 negativ hatasok - példaul mutacio révén
torténd inaktivalodas - genom instabilitashoz, daganatok kialakulésahoz vezethetnek. Laboratériumunkban
elkezdtik a DNS-hibajavitas uj kismolekula modulatorainak azonositasat és jellemzését. Kisérleteink soran kémiai
biologiai modszereket alkalmazunk, és nagy ateresztdképességli screeneket végzunk, a legkorszeriibb Alpha

assay technologiat hasznalva.



3.

Témavezetd: Haracska Lajos

Doktori Iskola: SZTE TTIK Biolégia Doktori Iskola

Ph.D. hallgaté: Qiuzhen Li

Témacim: A karcinogenezis és mutagenezis molekularis vizsgalata

A kutatasi téma leirasa: A sejtek DNS-ét életlik soran szamos kiilsé és bels6 karositd hatas éri. Ha a karosodasok
nem kerilnek kijavitasra, a DNS kett6z6dése soran a replikacios apparatus elakad. Az elakadt replikécios villak
mentésére kilonbdzd DNS hibaatirasi mechanizmusok fejlédtek ki, amelyek vagy hibamentesen vagy mutaciét
generalva segitik a DNS-hibéan torténd &thaladast. A mutaciét okozo hibaétiras fokozza a karcinogenezis
kockazatat, mig a hibamentes atiras el0segiti a genom stabilitdsdnak megbrzését és ezaltal tumorszuppresszor

funkcidt tolt be.

Kutatocsoportunk a mutagenezis és karcinogenezis mozgatérugéit és molekularis mechanizmusait
tanulmanyozza, és tdbbek kdzott arra keres valaszt, hogy melyek az evolucié és a karcinogenezis kdzds gydkerei

és milyen mechanizmusok révén keletkeznek a pontmutaciok és a kromoszéma-atrendezédések.

4.

Témavezetd: Haracska Lajos

Doktori Iskola: SZTE TTIK Bioldgia Doktori Iskola
Ph.D. hallgaté: Graf Alexandra

Témacim: A genom stabilitas meglrzésében szerepet jatsz6 gének vizsgalata Crisper/Cas9 és RNS-interferencia

alapu géncsendesitési eljarasokkal

A kutatasi téma leirasa: A replikacids stressz elleni védelemben, illetve a genomstabilitas megérzésében szerepet
jatsz6 gének vizsgalatahoz Crisper/Cas9, illetve RNS-interferencia alapu géncsendesitési eljarasokat alkalmazunk,
és specidlis konfokalis mikroszképia technikékkal analizéljuk a DNS-replikdcid sebességét befolyasold fehérjék
szerepét kilonbdzd agensek (pl. tumorterapias szerek, DNS-karosité agensek, replikacids inhibitorok)
jelenlétében. A replikacios stresszt kovetd DNS-hibaelkerilési és -javitasi folyamatok vizsgélatat speciélis
fluoreszcens jeldlési és mikroszkdpos mérési technikakkal végezziik, és a legfrissebb Uj technol6giék (él6sejtes

mikroszkopia, egyedi sejt alapu kvalitativ/kvantitativ analizisek) bevezetésén dolgozunk.

Kutatasaink eszkéztaraba tartoznak a humén szévetkultiran alapulé riporterrendszerek, az ujgeneréciés DNS-
szekvenalas és a tisztitott fehérjékkel rekonstrualt in vivo kisérleti rendszerek. Vizsgalataink révén mélyebb

betekintést nyerhetlink a genom instabilités és karcinogenezis molekularis folyamataiba és uj tumormarkerek és



gyogyszercélpontok azonositasavala tumorterapias szerek elleni rezisztencia kivedéséhez és a személyre szabott

tumorterapia fejl6déséhez jarulhatunk hozza.

5.

Témavezetd: Haracska Lajos

Doktori Iskola: SZTE TTIK Bioldgia Doktori Iskola

Ph.D. hallgaté: Dudas Kata

Témacim: A karcinogenezis és mutagenezis molekularis vizsgalata

A kutatasi téma leirasa: A sejtek DNS-ét életlik soran szamos kiilsé és belsd karositd hatas éri. Ha a karosodasok
nem keriilnek kijavitasra, a DNS kett6z6dése soran a replikaciés apparatus elakad. Az elakadt replikacios villak
mentésére kiilonbdz6 DNS hibaatirasi mechanizmusok fejlédtek ki, amelyek vagy hibamentesen vagy mutaciot
generalva segitik a DNS-hiban térténd athaladast. A mutaciét okozé hibaatiras fokozza a karcinogenezis
kockazatat, mig a hibamentes atiras el@segiti a genom stabilitdsdnak megbrzését és ezaltal tumorszuppresszor

funkcidt tolt be.

Kutatocsoportunk a mutagenezis és karcinogenezis mozgatérugéit és molekularis mechanizmusait
tanulmanyozza, és tdbbek kdzott arra keres valaszt, hogy melyek az evolucié és a karcinogenezis kdzds gydkerei

és milyen mechanizmusok révén keletkeznek a pontmutaciok és a kromoszéma-atrendezédések.



